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2.  

𝑅𝑁𝐴 (µl) =
[RNA terendah]

[RNA terukur]
𝑥 6 

 Setelah dilakukan perhitungan, 

selanjutnya jumlah NFW yang dibutuhkan 

ditentukan dari pengurangan 6 dengan nilai 

RNA yang diperoleh. RNA disintesis 

menjadi cDNA menggunakan ReversTra 

Ace Master Mix with gDNA Remover 

(Toyobo) sesuai dengan protokol.
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Tabel 7.  
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